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ABSTRACT 

 

Background and Aim: E.coli is a rod-shaped Gram-negative bacterium of the Enterobacteriaceae family; 

Normally, it is an important part of the healthy intestinal tract of humans and warm-blooded animals. It can live 

in airy or non-airy environments. Escherichia coli bacteria can be transmitted through contaminated water or 

food or contact with animals and people and cause a wide range of infections and cause diarrhea. Hard ticks are 

obligate blood-feeding parasites that transmit a wide variety of pathogenic microorganisms and cause significant 

economic losses. Any hard biting human tick is a vector for a different set of infectious agents. They can carry 

various pathogens and cause important human and animal diseases. Some types of Escherichia coli bacteria can 

cause urinary tract infection, respiratory disease and pneumonia and other diseases. Escherichia coli bacteria 

consists of a diverse group of bacteria. Escherichia coli pathogenic strains are classified by pathotype. Six 

pathotypes are associated with diarrhea and are collectively known as diarrheal Escherichia coli bacteria. The 

aim of this research is to investigate the 16SrRNA and papC genes of E.coli bacteria in ticks isolated from 

domestic animals in West Azarbaijan province. 

Materials and Methods: In this research, 350 hard ticks were classified and identified based on diagnostic keys 

to investigate E.coli bacteria in hard ticks. A total of 350 hard ticks including 173 species of Hyalomma and 177 

species of Rhipicephalus were identified. The samples were divided into 70 mixtures based on the tick species 

and DNA was extracted from the ticks. 

Results: Pathogens transmitted by ticks were detected using PCR and the samples were examined for the 

presence of E.coli bacteria. The results showed that Ripicephalus ticks with 7 (n=36; 19.44%; 95% Cl: 9.75%-

35.02%) and Hyaloma ticks with 6 (n=34; 25%; 95% Cl: 12%-44.90%) infection showed Escherichia coli 

bacteria. 

Conclusion: The findings show that these pathogens are transmitted by different species of hard ticks. Ticks and 

tick-borne diseases are a major public health concern worldwide. 
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 آذربایجان غربی استان های جداشده از حیوانات اهلی  در کنه ی اشرشیا کل یشناسایی مولکول 

 1ی ، احمد انفراد1، عبدالغفار اونق  1محمد مسعودی

 گروه میکروبیولوژی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه ارومیه، ارومیه، ایران   .1

 چکیده  

 ۀطور معمول بخش مهمی از دستگاه رودبه   ؛انتروباکتریاسه است   ۀاز خانواد  یشکلایباکتری گرم منفی میله   اشریشیا کولیزمینه و هدف:  

را شامل می و حیوانات خون گرم  انسان  بدون تواند در محیط می   شود.سالم  یا  دارای هوا  باکتریهای  زندگی کند.  تواند می اشریشیاکلی هوا 
حیوانات   با  تماس  یا  آلوده  غذای  یا  آب  شده    وازطریق  منتقل  گسترۀافراد  عفونت   و  انواع  از  ایجاد  وسیعی  را  شود.    وکند  ها  اسهال  باعث 

و باعث خسارات   کنندیرا منتقل م زایمار یب یهاسمیکروارگانیاز م یشتریکه انواع بن هستند خو ۀکنندهیتغذ یاجبار یهاانگل  ،سخت یهاکنه
کنشوندیم  چشمگیری  یاقتصاد هرگونه  گزند  ۀ.  انسان  عفون  یمتفاوت  ۀمجموع  یبرا  یناقل  ۀسخت  عوامل  آن   یاز  ماست.  توانند  یها 

ب  یمختلف  یهاپاتوژن باعث  و  کنند  حمل  انسان  یهایماریرا  دام  یمهم  باکتری  .شوند  یو  انواع  از  باعث  می اشریشیاکلی هایبرخی  توانند 

زا های بیماری. سویه متنوع است  نظر بیماریزایی از   ،اشریشیا جنسها شوند.  الریه و سایر بیماریعفونت مجاری ادراری، بیماری تنفسی و ذات 

پاتوتیپ   اشریشیاکلی باکتری مختلفبه  میطبقه  های  بهبندی  درمجموع  و  مرتبطند  اسهال  با  پاتوتیپ  شش  عنوان  شوند. 

 جداشده  یهاکنه   در  E.coli  یباکتر papCو    16SrRNA  یهاژن  ی بررس تحقیق  نیا  از شوند. هدف  اسهالی شناخته می اشریشیاکلی باکتری
 است.  یغرب  جانیآذربااستان  یاهل واناتیاز ح

ا  مواد و روش ها:   کنه  E.coli  یباکتر  ی بررس  یبرا  پژوهش  نیدر  بر  ۀکن  350سخت،    یهادر  کل  سخت   یصیتشخ  یدهایاساس 

شناسا  یبندطبقه  در  ییو  شامل    ۀکن  350مجموع    شدند.  سفالوس   گونه  177و  (  Hyalomma)  هیالوما  گونه  173سخت    ریپی 
(Rhipicephalus  )و تبدیل شدند  مخلوط 70اساس جنس کنه به  ها برشد. نمونه  ییشناسا DNA ها استخراج شداز کنه. 

از  کنه  وسیلۀبه شده  منتقل  یهاپاتوژن  یافته ها:   استفاده  با  نمونه   صیتشخ  PCRها  باکترداده شدند و  ازنظر وجود   یبررس  .coliE  یها 

 ;n=34; 25%)های  و کنه   7  (n=36; 19.44%; 95% Cl: 9.75%-35.02%) با    سفالوسریپی    های گونۀکنهنشان داد که    جیشدند. نتا

95% Cl: 12%-44.90%)  6  را نشان داد. اشریشیاکلیآلودگی به باکتری 

گیری:   ا  نیا  ۀدهندنشانها  یافته نتیجه  که  کنه  یهاگونه   وسیلۀبه ها  پاتوژن  نیاست  م  یهامختلف  منتقل  کنهیسخت  و شوند.  ها 

 در سراسر جهان هستند. یبهداشت عموم ی برایمهم ی کنه نگران قیطر از شدهمنتقل یهایماریب

 اشریشیاکلی  ، PCR آذربایجان غربی، کنه، کلیدواژه ها:   

 01/11/1402انتشار انلاین:                             05/11/1402ش: پذیر                            31/5/1402دریافت:  

 ارومیه، ایران گروه میکروبیولوژی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه ارومیه،  ، عبدالغفار اونقاطلاعات نویسنده مسئول:  

Email: a. ownagh@urmia.ac.ir , ownagh@yahoo.com  
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 کلیات

خانواد باکتری  ۀاعضای  منفی  انتروباکتریاسه،  گرم  ند هستهای 
گوارش   دستگاه  در  آب،    گیاهان،  حیوانات،  انسان،که  حشرات، 

که زیستگاه از آنجایی  ند.شوفساد یافت می  خاک و مواد درحال
رود خانواده  این  آن   انسان  ۀطبیعی  به  است  حیوانات  ها و 

رودهباسیل  انتریکهای  یا  از  شومی   گفته نیز   ای  بعضی  د. 
نظیر   خانواده  این    یرسینیا   ،(salmonella)  سالمونل اعضای 

(Yersinia  )  شیگلو  (Shigella  )هستند واقعی   (. 1)  پاتوژن 
سویه درحالی از  بعضی  مانند  دیگر  برخی   اشریشیاکلیهای  که 

(Escherichia coli) ،   پروتئوس  (Proteus  )  کلبسیلو 
(Klebsiella  )فلور طبیعی انسان و حیوانات بوده و فقط در    وجز

 . (2) شوندشرایط خاصی باعث ایجاد بیماری می

اشریشیاکلی اولینرا    باکتری  تئودور  ببرای  آلمانی  پزشک  ار 
برش  اشری مطالعاتش  طی  فلور  در  رود  روی  اطفال،   ۀنرمال 

سال  کرشناسایی   در  وی  مشاهده1885د.  ارگانیسم  را  ،  شده 
به   کلیباکتریوم را  آن  و  بیمارینامید  عامل  اصلی عنوان  زای 
رودهعفونت  عفونت های  از  برخی  نیز  و  خارجای  ای روده  های 

  بکار   1919تا سال    گستردهطور  به   کلیباکتریوممعرفی کرد. نام  
کالمرز  رفت؛می و  کاستلنی  که  زمانی  را    اشریشیاجنس    تا 

  (. 3)اب کردند  انتخرا برای آن    اشریشیاکلیو نام  کردند  تعریف  
های آزمایش  جهت انجام  شاخص  باکتریان  به عنو  اشریشیاکلی

بودن عوامل ضد ؤم  ،کنترلی مواد ضدعفونی ثر  و  کننده  میکروبی 
می و  استفاده  اندیکاتور    همچونشود  تعیین    برایارگانیسم 

مطرح   محیط  و  آب  غذایی،  مواد  در  مدفوعی  و    است آلودگی 
.  داردانسان و حیوانات    ۀعنوان فلور میکروبی رودنقش مهمی به 

 متفاوتی های  براساس تیپ   اشریشیاکلیبندی  بار طبقه برای اولین
آنتی سوماتیک  از  سال    دستبه O ژن  در  انجام   1940کافمن  

 (.4) شد

شود اغلب بسته  بیماری می  که باعث ایجاد  اشریشیاکلی  باکتری
این   است.  اختصاصی  بیماری  نوع  و  خاص  حیوان  نوع  به 

ای تولید های خاص عوامل حدت ویژه ها بسته به بیماریباکتری
است می نیاز  بیماری  ایجاد  برای  که  فاکتورهای کنند   .

کردن  بیماری آلوده  و  مهاجرت  برای  موردنیاز  باکتری  زایی 
مکانیسم با  مبارزه  برای  و  شامل   میزبان  میزبان  دفاعی  های 

پروتئین تاژک فیمبریه،  سموم،  سلولها،  به  اتصالی  های های 
های  ژن و ترشح مکانیسم ساکاریدی و آنتیکپسول پلی  ،میزبان

سیستم برابر  در  جذب  مقاومت  سیستم  یا  میزبان  کمپلمان  های 
طور مداوم تولید  ها بهوسیلۀ باکتری  آهن است. عوامل حدت به

سیگنالنمی با  فقط  و  محیط شود  یا  میزبان  از  که  خاص    های 
فعال میشود، ژن زیست دریافت می  اشریشیا کلی  (.5)  شوند ها 

به   خود سویهبسته  با  می   های  را  سموم  از  گوناگونی  انواع  تواند 
آن فعالیت از  که  کند  تولید  مختلف  میهای  به  ها  توان 

حرارت  انتروتوکسین به  حساس  حرارت   (LT)های  به  مقاوم  و 
(ST)    6)  2و    1، سموم شیکا و نکروزان سیتوتوکسیک عوامل  ,
کرد  (7 را   اشرشیاکلی  سویه.  اشاره  شیگا  سم  انتروهموراژیک 

می انتروتوکسین، تولید  دو  معمولاً  انتروتوکسیژنیک  سویۀ  کند. 
LT    وST  می پاتوژنز  تولید  در  که  نقش    اشرشیاکلیکنند 

گاو شایع CNF2 تولیدکننده    اشرشیاکلی  کند.چشمگیری ایفا می 

باکتری  .است از  فیمبریه  بسیاری  تولید  این گونه همچنین  های 
F17b  می اروباکتین  سیستمو  مقابل  در  که  دفاعی کنند  های 

گونه  مقاومند.  میزبان  به  CNFIهای  بدن  از  مثبت  معمول  طور 
ها از طور عمده برای فیمبریه ای جدا شده و به روده  عفونت خارج

  ی لپی  (.8)  اندو یا خانواده آلفا مثبت  fimbrial Sو خانواده    Pنوع  
P،  دهینام  ز ین  ت یلونفریمرتبط با پ  یلیپ  ا یبه مانوز    مقاومت  یلیپ  
کد    pap(papA-K)حفاظت شده    اریکه توسط اپرون بس  شودیم
 یفوقان  یدستگاه ادرار  یهاعفونت   جادیا  یبرا  P  یلی. پدشویم

ی اه یتغذ  و   یطیمح  متعدد  عوامل را    papژن انیاست و ب  یضرور
ژن  دکننیم  میتنظ  سخت  .papC  شدهحفاطت  کاملً  یژن  که 
را در    یو منفذ  کندیم  انیرا ب  یخارج  یغشا  نیپروتئ  کی  ،است

 (.27) دهدی م ل یتشک یلیعبور پ یطول غشا برا

انگل کنه سخت  تغذیههای  اجباری  انواع های  که  خونند  کننده 
از   بیماریمیکروارگانیسمبیشتری  می های  منتقل  را  و زا  کنند 

قابل اقتصادی  میباعث خسارات  زیادی ،  (9)  شوندتوجهی  تنوع 
ایالات متحده وجود دارد   ۀدر گون   غالب کنه در مناطق مختلف 

کن  (.10،  8) انسان  ۀهرگونه  برای مجموع  ،گزندهسخت    ۀ ناقلی 
آن است.  عفونی  عوامل  از  می متفاوتی  پاتوژن ها  های توانند 

های مهم انسانی و دامی  ی را حمل کنند و باعث بیماریگوناگون
از چرخ   ۀچندین قطع  (. 2)  شوند سخت وجود    ۀزندگی کن  ۀمهم 

زمان از  هریک  در  اول،  وعددارد.  یک  دریافت  تغذیه،   ۀهای 
غذایی خون برای بقای کنه ضروری است. اگر کنه در هریک از  

زمان مرحلاین  وارد  کند،  پیدا  میزبانی  نتواند  رشد  مهم    ۀ های 
میرد. و این پیامدهای جالبی  شود و درنتیجه می بعدی رشد نمی 
های میزبان اگر یکی از جمعیت  (.11)  دارد  ارییمببرای کنترل  

می  بین  از  تئوری  کنهازنظر  نمیرفت،  دریافت  ها  توانستند خون 
زندگی    ۀدیگری که درمورد چرخ  ۀ ند. نکتردمرو میکنند و ازاین

این است که هر کنه از حیوانات مختلفی    ،باید به آن توجه کرد
کنه    ۀ تواند در هریک از مراحل تغذیکند، اما انسان می تغذیه می 

کنه  اگرچه  بنابراین  شود.  و  آلوده  اهلی  حیوانات  از  معمولاً  ها 
تغذیه می  اما می وحشی  این  کنند،  و  تغذیه کنند  انسان  از  توانند 

 (.12)کند امر گسترش بیماری را تسهیل می
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شامل  کنه سخت  در    702های  هستند  14گونه   (.13)  جنس 
رایج  جنس آفریقا  و  اروپا  آسیا،  در  کنه اها  سخت  ست.  های 

زیرا ناقل بسیاری   ؛ نددارپزشکی و اقتصادی  اهمیت پزشکی، دام 
پاتوژن  این  آنهستها  از  بیماریند.  باعث  و  ها  حیوانی  های 

شرقی،   ساحل  تب  مانند  ،  ریکتزیا،  بابزیوز ،  آناپلسموزانسانی 
بیماری  می کیو،  لایمشود.  لکهتب  تب  تب ،  و  راکی،  کوه  دار 
کریمهریزیخون باکتریایی  -دهنده  پاتوژن  چندین  و  کنگو 

 (.14) کنندزا را منتقل می عوامل بیماری

 ها مواد و روش 

 آوری نمونه جمع

  بهار  های فصل  در عدد از سطح دام )گوسفند و بز(  350کنه به تعداد 
آذربایجان  استان    گوناگون های  محیط دامداری   ز ا   1401  تابستان   و 

الکل  نمونه د.  ش آوری  جمع   غربی  در  کنه  به    96های  درصد 
انگل  دانشکد آزمایشگاه  ارومیه  ی  دامپزشک   ۀ شناسی  انتقال  دانشگاه 

گون  از تشخیص جنس و  براساس کلیدهای    ۀ داده شدند. پس  کنه 
  ی دامپزشک  ۀ میکروبیولوژی دانشکد   بخش به  ، تشخیصی در زیر لوپ 

 (. 26)   انتقال داده شدند   دانشگاه ارومیه 

 DNAاستخراج 

مراحل    DNAاستخراج   انجام  جنس    PCRو  شناسایی  جهت 
از    DNAمنظور استخراج  به   (. 15)   د ش ام  ج ها ان در کنه   اشریشیاکلی 

مایع نمونه  ازت  با  کنه  کردن  خشک  و  فیکس  از  بعد  کنه،    ، های 
به نمونه  اسکالپر  تیغ  با  خ  ها  کامل  میکروتیوپ  ش رد  طور  به  و    2د 
 DNA)سی انتقال داده شد و سپس استخراج با کیت ستونی  سی 

extraction kit from tissue and blood RXNS)    شرکت
 . است شرح زیر  د که روش کار به ش ایران استفاده    بیوتکنولوژی 

  500  مقدار  در  شده  تکه  تکه   کنۀ  استخراج،   به  شروع  از  قبل
شد  کنندههموژنیزه   بافر  میکرولیتر داده    200  درنهایت  و   قرار 
 جدید   تیوپومیکر  به  استخراج  برای  محلولاین    از  میکرولیتر

 . شد داده انتقال

 مقادیر  همراه  به   A  لیز  بافر  از  میکرولیتر  250  میزان  به  -1
  شدت   به  و  کرده   اضافه  تیوبرومیک  به  بافت  نمونۀ  از  مناسبی

 اتاق  دمای  در  و  شد  مخلوط  ورتکس  روی  بر  ثانیه  پنج  مدتبه 
 . گردید انکوبه دقیقه پنج مدتبه 

  10  همراه  به   B  لیز  بافر  از  میکرولیتر  250  میزان  به  -2
 ثانیه  پنج  مدتبه   و  شد  اضافه  میکروتیوپ  به  حامل  از  میکرولیتر

 دقیقه   پنج  مدتبه   اتاق  دمای  در  و   شد  مخلوط  ورتکس   روی  بر
 . شد  انکوبه

  اضافه   میکروتیوپ  بهC   لیز  بافر  از  میکرولیتر  100  میزان  به  -3
  در   و   شد  مخلوط  ورتکس  روی  بر  ثانیه  پنج  مدتبه   و  کرده
 شد.  انکوبه دقیقه پنج مدتبه  اتاق دمای

  وپ یمیکروت  به  دهندهرسوب   بافر  از  میکرولیتر  300  میزان  به  -4
  دمای   در  و  شد  مخلوط  دست  حرکت  با  آرامیبه  و  کرده   اضافه
 . گردید انکوبه دقیقه پنج مدتبه  گرادسانتی   درجه 10 منفی

 DNA  استخراج  هایستون  به  را  میکروتیوپ  محتوای  -5

 در  و  شد  انکوبه  اتاق  دمای  در  دقیقه  دو  مدتبه  و  کرده   اضافه
 . دش سانتریفیوژ ثانیه 30 مدتبه  و 3500دور در ادامه

  میزان   به   و   کرده  منتقل  جدید   تیوپ  کالکشن  به   را   ستون   -6
  در   ادامه  در  و  شد  اضافه  وشوشست   بافر  میکرولیتر  500
 . دش سانتریفیوژ ثانیه 30 مدتبه  و 3500دور

  میزان   به   و   کرده  منتقل  جدید   تیوپ  کالکشن  به   را   ستون   -7
  و   شد   اضافه  DNase/RNase free  مقطر  آب  میکرولیتر  40
 باید   مقطر  آب  دمای  شد،  انکوبه   اتاق  دمای  در  دقیقه  دو  مدتبه 
 شود.  انجام بهتر DNA جداسازی  تا  باشد گرادسانتی  درجه 60

  یک   مدتبه   و   RPM 12000  دور  در  هاستون   ادامه  در  -8
  بود  DNA  حاوی  آمده،دستبه   محلول.  شدند  سانتریفیوژ  دقیقه
 گرادسانتی   درجه  -20  دمای  در  PCR  انجام  زمان  تا  که

 شد.  نگهداری

 DNA  غلظت   میزان   ارزیابی  و   استخراج  روش   از   اطمینان  جهت

  های نمونه   از   نمونه  10  تعداد  نوری  جذب  تصادفی،  صورتبه 
  NanoDrop 2000c Thermo)  توسط  شدهاستخراج 

Scientific, USA)   نسبت   و  شد  قرائت  260  موج  طول  در  
280/260 (DNA/protein) شد تعیین نیز . 

 ای پلیمراز واکنش زنجیره 

 16SrRNAاز ژن    یاکلیشی اشرهای  برای شناسایی جنس جدایه 

شد،   papCو   این    آغازگرها  استفاده    ۀوسیله ب  پژوهشدر 
های  برنامه طراحی شدند.     AmplifX(version 1.5.4)افزارنرم

براساس جدول شماره   است.   1دمایی  شده  دمایی   آورده  برنامه 
درجه سانتیگراد    95سازی اولیه  واسرش شامل؛    16S rRNAژن  
ثانیه    30درجه سانتیگراد    95سازی  سیکل، واسرش   38دقیقه،    5

  72ثانیه، طویل سازی    30درجه سانتیگراد    58اتصال پرایمرها  
سانتیگراد   نهایی    1درجه  سازی  و طویل  توالی    دقیقه.  7دقیقه 

تیب شامل رفت و برگشت با طول  به تر   16S rRNAهای  آغازگر
بودند    286قطعه   باز  5′-جفت 

′3-GCAGTGGGGAATATTGCACA  ،-′3
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′5-TCAGATGCAGTTCCAGGTT.    توالی همچنین 
شت با  به ترتیب شامل آغازگر رفت و برگ  papCآغازگرهای ژن  

بودند  983قطعه  طول   بازی  5′-  جفت 

′3-TTGTCAGGAGATAAGGCAG  ،-′3

′5-GCATTATAATCACCGGCAA 

جهت شناسایی   PCRهای دمایی برنامه و سیکل. 1جدول 

 . papC های ژن

 

شامل    25در    PCRواکنش    DNAمیکرولیتر    چهارمیکرولیتر 

میکرولیتر مخلوط اصلی  12/ 5میکرولیتر از هر پرایمر با    1الگو،  
تکمیل   استریل  مقطر  آب  با  و حجم کل  شد    PCRد.  شانجام 

انگلستان( Quanta Biotechسایکلر )و  در ترم  1  طبق جدول  ،
درصد حاوی    2برروی ژل آگارز    PCRتعریف شد. و محصولات  

متحده safe stain (Labnet  ،ENDURO رنگ   ایالات   ،
از   استفاده  با  و سپس  شدند  الکتروفورز   Genius Gelآمریکا( 

Documentation   ، Syngene Bio-Imaging) UK( 
 (. 1)شکل  مشاهده شد

 

جنس    16srRNA تصویر الکتروفورز ژن : 1شکل 

E.coli 1چاهک  ،  در ژل آگاروز ( مارکرbp 100  ،)

نمونه   5و چاهک شماره مثبت  6و  4،  3، 2ها چاهک

 منفی  کنترل 7منفی، چاهک 

 نالیز فیلوژنی آ

قسمت توالی  از  هرگونه  نوکلئوتیدی  برای  های  مختلف  های 
توالی موقعیت  گرفتند.  قرار  راستا  یک  در  تنوع  برای  های  ها 
آپلود شدند و    NCBIهای مرجع در  ترین توالی جوی مشابه و جست 

تعیین شد. از    NCBI، موجود در  BLASTبا کمک    COIموقعیت  
توالی  به    COIهای  مجموع  در    شیاکلی اشر باکتری  متعلق  موجود 

تجزیه  برای  استفاده شد   و   بانک ژن  فیلوژنتیک  تراز    (. 16)   تحلیل 
صورت دستی ویرایش شد تا هرگونه خطای تراز را با استفاده از  به 

تراز   به  Clustal W ابزار  و  کند  فایل حذف  فرمت  عنوان  های 
MEGA    وFASTA   توالی تمام  شد.  نوکلئوتیدی  صادر  های 

شماره دست به  با  در  آمده  شده  داده  اختصاص  الحاقی  های 
GenBank   فیلوژنتیکی با استفاده از    ۀ سپرده شدند. پس از آن، رابط

تحلیل ژنتیک    و   با استفاده از تجزیه   MLنمایی  روش حداکثر درست 
مولکولی  نسخ MEGA  تکاملی  شد.    11ۀ ،  ساخته  و  بررسی 

برای تعیین تنوع نوکلئوتیدی با   DNAمورفیسم توالی آنالیزهای پلی 
 (. 17)   برآورد شد    Blastnافزار  و نرم   11ۀ  نسخ   MEGAاستفاده از  

 

 هایافته
(  Hyalomma)  هیالوماگونه    173سخت )  ۀکن  350درمجموع  

استان آذربایجان از  (  Rhipicephalus)  ریپی سفالوس  177و  
آوری شد )جدول  بز جمع  و   مانند گوسفندمنابع مختلف    غربی، 

کنه4 جنس  دو  میکروسکوپ،  از  استفاده  با  با  (.  سخت  های 
ویژگی  به  خارجی،  توجه  یا  بهای  دهاننبود  کانال  فستون،    ۀ ود 

رحم، محافظ مقعدی، محافظ جانبی و رنگ اسکوتوم شناسایی  
از  ش که  داد  نشان  نتایج  کن  173د.  کنه  177و    هیالوما  ۀنمونه 
  و  نر  جنس  کیبا تفک  ییتاپنجصورت استخر  که به   سفالوسیرپ

نر و  استخر    46  که  هاکنه  مجموع  از  ستخرا  70  جمعاً  که  ماده
  استخر   12نر و    استخر  24سفالوس  یماده بودند )رپ  استخر  24

ماده(. بعد    استخر   12نر و    استخر   22ماده( و در )جنس هیالوما  
مراحل   انجام  تعداد    PCRاز  که  داد  از    پنجنشان    24استخر 

جنس    12از    حوضچه  دوو    حوضچه در  ترتیب  به  استخر 
و ماده در جنس کنکنه نر  و درحالیرپی  ۀ های  که در  سفالوس 

ماده    استخرنمونه    دو  نر و  استخرنمونه    چهار  هیالوما  ۀجنس کن
باکتری    نسبت وجود  برحسب    شیاکلی یاشربه  که  بودند  مثبت 

  آورده شده است.   4درصد در جدول شماره    95درصد و ضریب  
 مثبت نبود.  papCها ژن یک از نمونه برای هیچ

 

 

 

 



  و همکارانمحمد مسعودی 

( 1402زمستان -، )پاییز1، نسخه 1سال   

های جمع آوری شده از سطح  کنه  نتایج آلودگی نمونه -2جدول

 استان آذربایجان غربیبز و گوسفند در 

 آنالیز فیلوژنی  هاییافته

های بدست آمده مربوط به  های این مطالعه تولی بر اساس یافته
های موجود  مقاسیه با توالیبوده و در   اشریشیاکلی  باکتری جنس

داده   پایگاه  و  ®GenBankدر  نکلئوتیدی  هویت   ،query 

cover (QC)  100   شماره با  و  داد.  نشان  را  درصد 
OR350847    درNCBI  شناسایی است.  گردیده  های ثبت 

گونه  خاص  کلدهای  متمایز  جداسازی  با  از مولکولی  که  ای 
شده استنباط  فیلوژنتیک  میآنالیزهای  پشتیبانی  )شکل اند   شوند 

2.) 

 

توالی:  2شکل فیلوژنتیکی  ژن  درخت    16srRNAهای 

هایی آمده در مطالعه حاضر و آندستبه  E.coliجنس  

در   شماره  GenBankکه  مخاز  الحاقی های  تلف 

های جدا  از نامهای الحاقی بعد  اند. شمارهسپرده شده

می داده  نشان  توالیشده  ژن  شوند.    16srRNAهای 

با   مطالعه  این  در  آمده  دست  نشان    فلشبه  پررنگ 

از   استفاده  با  درخت  اند.  شده   MEGA  برنامهداده 

v.11    نقطه هر  در  استرپ  بوت  مقادیر  شد.  استنباط 

شاخه   بالای  اعداد  است.  شده  داده  نشان  شاخه 

استرپ بوت  پشتیبانی  کننده  تکرار    1000از    منعکس 

های تراز حاوی درجه حذف یا داده هستند. تمام سایت

 های از دست رفته از تجزیه و تحلیل حذف شدند.

 بحث 

رودبه (E.coli) اشریشیاکلی باکتری در  معمول  و    ۀطور  انسان 
می   اتحیوان بیشتر  زندگی  و  بی  هاکولیاشریشیا  کند.  ضررند 

رود دستگاه  از  مهمی  بخش  با  ۀدرواقع  هستند.  انسان   سالم 

 ها کنه

تعداد 

 ها کنه
 شماره  ها گونه کنه

 مخلوط

 شده
  Cl(16srRNA%95( جنس

 

 

141 

 رپی سفالوس 

 سانگوئینس 

 نر 18 87
4/18(22.22%) 

45.21%)-22.22%; 95%Cl: 9%4 (n=18;  

 ماده 8 40
1/8(12.50%) 

47.09%)-1 (n=8; 12.50%; 95%Cl: 2.24% 

 

63 

سفالوس  رپی

 تورانیکوس

 نر 6 30
1/6(16.67%) 

56.35%)-1 (n=6; 16.67%; 95%Cl: 3.01% 

 ماده 4 20
1/4(25%) 

69.94%)-1 (n=4; 25%; 95%Cl: 4.56% 

56 

هیالوما  

 آسیاتیکوم 

 نر 6 33
1/6(16.67%) 

56.35%)-1 (n=6; 16.67%; 95%Cl: 3.01% 

 ماده 4 17
0/4(0.0%) 

48.99%)-0 (n=4; 0%; 95%Cl: 0% 

82 
هیالوما  

 اجبتیوم 

 نر 9 45
/9(33.33%)2 

%)54.74-%6.32%; 95%Cl: 22.22(n=9;  2 

 ماده 4 20
1/4(25 %) 

69.94%)-4.56%1 (n=4; 25 %; 95%Cl:  

 

70 

هیالوما  

 آناتولیکوم 

 نر 7 37
1/7 (14.29%) 

51.32%)-1 (n=7; 14.29%; 95%Cl: 2.57% 

 ماده 4 21
1/4(25 %) 

69.94%)-1 (n=4; 25%; 95%Cl: 2.57% 

 جمع 

232 46 
 نر

 

9/46(19.57%) 

-9 (n=46; 19.57%; 95%Cl: 10.65%

33.18%) 

118 24 
 

 ماده

4/24(16.67%) 

35.86%)-4 (n=24; 16.67%; 95%Cl: 6.68% 

 

350 
70  

 

-13 (n=70; 18.57%; 95%Cl: 11.19%

29.22%) 

https://fa.wikipedia.org/wiki/%D8%A7%D8%B4%D8%B1%DB%8C%D8%B4%DB%8C%D8%A7_%DA%A9%D9%84%DB%8C
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از آن این بیماریحال، برخی  این معنی که می   ؛ ندیزاها  توانند  به 
 (. 4) باعث بیماری، اسهال یا بیماری خارج از دستگاه روده شوند

دلیل ها به دام و سایر عفونت های مشترک انسان و  شیوع بیماری
مهاجرت آبگسترش  تغییرات  و  انسانی  جهانی    وهای  هوایی 

پاتوژن درحال است.  کنهافزایش  از  منتقله  در  به   ، های  ویژه 
ند و باید اقدامات  اکشورهای دارای آب و هوای معتدل خطرناک

عفونت این  برابر  در  جدی  این  پیشگیرانه  نتایج  شود.  انجام  ها 
توسط  با مطالعه  پژوهش   انجام   2012در سال   Heaneyای که 

دارد  ،دش مطالع  ؛مطابقت  انتقال    ۀزیرا  در  را  کنه  اهمیت  وی 
بیماری به انسان و حیوان نشان داده است و این اهمیت شامل 

توانند از حیوان میزبانی که  ها میمهم است. اول، آن   ۀ سه مرحل
آلوده است تغذیه کنند و پاتوژن را در خون میزبان بخورند. دوم،  

میکنه را  ها  تخمدان  ازطریق  انتقال  بیماریبیشت  در توانند  ها ر 
کن که  است  معنی  بدان  این  دهند.  می   ۀانجام  عامل  ماده  تواند 

زمان یا هم   ۀبیماری زا را به فرزندان خود منتقل کند. سوم، تغذی
به   ۀتغذی کنه  همچند  می طور  میزبان،  یک  از  باعث  زمان  تواند 

کنه  بنابراین،  شود.  خود  عفونت  زندگی  از  مرحله  هر  در  ها 
وعدمی یک  به  کنه  که  بار  هر  و  باشند  بیماری  ناقل   ۀتوانند 

غذایی خون نیاز دارد، انسان در معرض خطر ابتل به این بیماری  
 (. 12) است

از    سفالوس رپیو    هیالوما  ۀهای کنگونه  باعث گزش، استرس و 
می  میزبان  در  خون  دادن  معمولاً  دست  حیوانات  دام شوند.  و  ها 

ند، اما هجوم  کنخوبی تحمل میبه راها تعداد کمی از کنهخانگی 
ضعیف کند و    سیارتواند حیوانات مبتل را بها یا صدها کنه میده

شود  شیر  تولید  کاهش  و  باروری  کاهش  وزن،  کاهش    باعث 
زا  ناقل عوامل بیماری  عنوانتواند به می کنه    چندین ویژگی.  (18)

شود،   آن   ۀ دامنمعرفی  تمایل  و  میزبان  از  وسیع  تغذیه  به  ها 
میزبان در طول چرخ برای  زندگی آن  ۀچندین  ها فرصت کافی 
 (. 19) کندزا را تضمین میجذب و انتقال عوامل بیماری

جهان  شایع   سفالوسریپی   ۀ ونگ  در  کنه  به ترین  و  عنوان  است 
شده است.  ها بز، گوسفند و انسان شناخته ناقل بسیاری از پاتوژن 

توان یافت که در مناطق شهری  میحیواناتی  ها را نیز دراین کنه
می   و زندگی  خانهروستایی  در  زندگی  برای  انسانی  کنند،  های 

در طول سال و  سازگارند  و  نه   ،بسیار  گرمسیری  مناطق  در  تنها 
 . (20) گرمسیری، بلکه در برخی مناطق معتدل نیز فعالندنیمه

ترین گروه ناقلن بندپایان  دهنده مهمهای سخت نشاناین کنه
هستند.  انسان  برای  همچنین  و  اهلی  و  وحشی  حیوانات  برای 

میکروارگانیسمگسترده  دامنۀ  هاآن از  بیماریای  مانند های  زا 
باکتریویروس تکها،  و  را  یاختهها  در    .(21)د  کننمنتقل میها 

حاضر باکتری  مطالعه    جنسهای  کنهاز    اشریشیاکلی، 
 Mohanadد. که مطابق با نتایج  شجدا    هیالوماو  سفالوس  رپی

and Moaed, 2012  شد، عراق    ۀبصردر  که    پژوهشی   انجام 
کنه داد  بودند  یهانشان  کرده  جدا  گوسفند  از  که    به  ی 

 د. های خانواده انتروباکتریاسه آلودگی داشتنباکتری

، انجام  2013و همکاران در سال     Kirecci  توسطای که  مطالعه
ترین عنوان شایع به   باسیلوسهای  گونه که  نشان داد  نیز شده بود 

از   جداشده  از    آوریجمع  هیالوماهای  گونه پاتوژن  شده 
 . (5) ها بوده استپشتلاک

که  پژوهش سال     Orkunدیگری  در  همکاران  انجام    2014و 
  همافیسالیس کنه    35کنه،    169مجموع  از  نشان داد که    ند،ددا
(Haemaphysalis parva  )  ،30  مارجیناتوم   ۀکن  هیالوما 
(Hyalomma marginatum  ) ،  28    سفالوس ریپی کنه

 25کنه    ،  (  Rhipicephalus turanicus)  تورانیکوس
مارجیناتوس   17،  (  Dermacentormarginatus)  درماسنتور 

هیالوما کنه    16،  (  H. excavatum)  هیالوما ایکس کاواتیوم کنه  
هیالوما     کنه  3،  هیالوما  پوره  کنه  6،  (  H.aegyptium)  اجبتیوم
 .Rh)  سفالوس بورساریپیکنه     3  ،  (  Ha. Punctata)  پانکتاتا

Bursa، سانگوئینس کنه    2  (  سفالوس   .Rh)  ریپی 

Sanguineus  )  ،2  ریسینوس  کنه  Ixodes)  ایکسودس 

ricinus  )  ،  همافیسالیس  کنه از جنس  1و (Haemaphysalis )
جمع ترکیه  در  آنکارا،  مختلف  مناطق  در  انسان  شداز   ،هآوری 

نوع   کنه   ۀشد  وریآجمع کنه  بیشترین  جنس  به  های  مربوط 
درمجموع  مطالعه حاضردر    .(22)  است  سفالوسرپیو    هیالوما  ،
ز  اسفالوس  ریپی   ۀگون  177و    هیالوما  ۀ گون  173سخت،    ۀکن  350

بز در   و  آذربایجان غربیگوسفند  نشان  جمع  استان  و  آوری شد 
مربوط به جنس    اشریشیاکلیبیشترین آلودگی به باکتری  که  داد  
است و همچنین نشان داده شد که در بین جنس نر   سفالوسرپی

ماده به    ،  و  آلودگی  کنه   اشریشیاکلیبیشتر  به  نرمربوط   های 
بیشتر در   تنوعخواری و  دلیل دفعات بیشتر خونکه این به   است

سال    چهارنظارتی که    پژوهشی  در.  (23)است  های نرمیزبان کنه 
های نوع کنه و گونه   66.000در ایالات متحده به طول انجامید،  

گون  بعنوان،  (  Rickettsia)  ریکتسیا مهم   ۀیک  باکتریایی 
 .(10) ها شناسایی شدندزا، در این کنهبیماری

کنهپژوهش   که  داد  نشان  جنس  حاضر  و    هیالوماهای 
پاتوژن  می   سفالوسرپی و   اشریشیاکلیتوانند  مهم  باکتری  که 

از    ییزابیماری بعد  و  دهند  انتقال  را  است  دام  و  انسان  در 
و    تعیین توالیو انجام مراحل    PCR  شناسایی با روش مولکولی

هم  از  ژنی  پس  بانک  در  آن  ثبت  و  شمار  NCBIترازی   ۀبا 



  و همکارانمحمد مسعودی 

( 1402زمستان -، )پاییز1، نسخه 1سال   

( تشابه OR350847الحاقی  بیشترین  فیلوژنی  درخت  رسم  با   )
 را نشان داد. اشریشیاکلیجنس  ژنی با 

میکنه سخت  بیماریهای  ناقل  مانند  توانند  انسانی  های 
CCHV ،مطالعه این  در  باشند.  لایم  بیماری  و  کنه  فلج   ،
حال، ند، بااینشدن  کشت بررسیهای غیرقابلها و پاتوژنویروس
باشریشیاکلیباکتری   انسان  برای  مهمی  بسیار  پاتوژن  شمار  ه، 

گاستروانتریت  می  اشریشیاکلیباکتری  رود.  می باعث  و  تواند 
 (.24) در انسان شودمشکلت دستگاه ادراری 

ازکنه هیالوماها  ویروسبه  جنس  ناقل  تب عنوان  مانند  هایی 
شCCHFV)  گوکن  ۀدهندریزیخون می (  اگرچه  ناخته  شوند. 

  قابل   اما تعدادها در انتقال بیماری دخالت ندارند،  بسیاری از گونه 
گونه  مهم  هیالوماهای  توجهی  از  یکی  دارد.  ترین وجود 

که  بیماری می  وسیلۀبههایی  منتقل  کنه  کریمه شود،  این  تب 
رخ    کنگو اروپا  و  آسیا  آفریقا،  از  وسیعی  مناطق  در  که  است 
 (.  25) ومیر بالا شودتواند باعث مرگ و می دهدمی

 گیرینتیجه

خطرناککنه سخت  سلمت  های  که  هستند  بندپایانی  ترین 
به خطر میمهره را  آنو  اندازند  داران  مییا  تهدید  را  و  ها  کنند 
ها را هم به انسان و هم حیوانات  توانند بیشترین تنوع پاتوژن می

کنه کنند.  میمنتقل  سخت  باکتریهای  از  بسیاری  های توانند 
ها ترین آن داران انتقال دهند که یکی از مهمزا را به مهرهبیماری
این  باکتری در  هستند.  انتروباکتریاسه  خانواده    تحقیق های 
رپی  و    هیالوماهای سخت )جنس  کنه  دراشریشیاکلیبه  آلودگی  
 د. شیابی شناسایی و توالی PCR( با  روش سفالوس

 تقدیر و تشکر 

 مالی  پشتیبانیو تولید که تصویب و    پژوهشی  محترم  معاونت  از

   .شودمی تشکر اندبوده دارعهده را پروژه این

 تضاد منافع 

می تصریح  در نویسندگان  منافعی  تضاد  هیچگونه  که  کنند 

 مطالعه حاضر وجود ندارد.
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