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ABSTRACT 

 

Background and Aim:. The present study was conducted to molecularly search for Coxiella burnetii in raw milk samples 

collected from cows in western Iran (Lorestan Province). 

Materials and Methods: This was a cross-sectional and descriptive study. A total of 150 milk samples were collected 

from sheep herds in the regions of Khoramabad and Poldokhtar in Lorestan Province. In the winter of 1400, a series of 

milk samples were collected, with the geographical area and the age of the animals being recorded. Extraction of 

deoxyribonucleic acid (DNA) was conducted from all samples of milk. Subsequently, the nested-PCR reaction was 

utilized for the detection of C. burnetii, with the IS1111 transposon gene serving as the diagnostic target. 

Results: The results obtained from the IS1111 transposon amplification assay revealed that 95% of the examined milk 

samples (with a 95% confidence interval of 0.7-55%) were from a genome infected with C. burnetii. There was no 

significant difference in the excretion of C. burnetii in milk between the Pol-e Dokhtar and Khorramabad regions. 

Conclusion: The present study has demonstrated that sheep milk can be regarded as a significant source of transmission 

for the bacterium C. burnetii to subsequent hosts. It is imperative to acknowledge the considerable persistence of C. 

burnetii, attributable to its spore-like form, in order to fully comprehend the gravity of the risk posed by its transmission 

via raw milk and unpasteurized dairy products. Consequently, sheep milk should be regarded as a significant element in 

the epidemiology of Q fever and public health in Pol-e Dokhtar and Khorramabad regions of Lorestan province. 
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 آباد و پلدختر، استان لرستان های شیر گوسفندان خرمدر نمونه کوکسیلابورنتیوجوی ژنومی جست

  1، محمود محمدی  1نگین فرجی

 .آباد، ایران گروه میکروبیولوژی و بهداشت مواد غذایی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه لرستان، خرم .1

 چکیده 

شده از گاوها در سطح غرب ایران )استان آوریهای شیر خام جمعدر نمونه کوکسیلابورنتیوجوی مولکولی منظور جستپژوهش حاضر به زمینه و هدف: 

 لرستان( انجام شده است.

های گوسفند متعلق طور تصادفی از گلهنمونه شیر به 150صورت مقطعی و توصیفی انجام شده است. تعداد کلی این پژوهش به مواد و روش ها: 

آوری و همچنین براساس منطقۀ جغرافیایی جمع 1400های شیر در فصل زمستان سال آوری شد. نمونهآباد، پلدختر( استان لرستان جمعمناطق )خرم

از واکنش  IS1111براساس ژن ترانسپوزونی  کوکسیلابورنتیاستخراج شد. سپس برای تشخیص  DNAهای شیر . از همۀ نمونهسن حیوانات ثبت شد

Nested-PCR .استفاده شد 

بررسی، از  های شیر مورددرصد( از نمونه CI :55- 7/0درصد  95نمونه ) 4نشان داد که  1111ISآمده از تکثیر ترانسپوزونی دستنتایج به یافته ها: 

 آباد وجود نداشت.در شیر، بین مناطق پلدختر و خرم کوکسیلابورنتیداری در دفع بودند. تفاوت معنی کوکسیلابورنتیژنومی آلوده به 

توان یکی از منابع مهم انتقال باکتری توان به این نتیجه رسید که شیر گوسفند را میهای این پژوهش میبراساس یافته نتیجه گیری: 

اسپور، خطر انتقال علت وجود فرم شبهبه کوکسیلابورنتیدلیل ماندگاری بالای های بعدی در نظر گرفت. بنابراین، بهبه میزبان سیلابورنتیکوک

تب  اغماض نیست. بنابراین، شیر گوسفند باید یک عامل مهم در اپیدمیولوژینشده قابلازطریق شیر خام و محصولات لبنی پاستوریزه کوکسیلابورنتی

 آباد استان لرستان در نظر گرفته شود.کیو و سلامت عمومی در مناطق پلدختر و خرم

 کوکسیلابورنتیای، ای پلیمراز آشیانهشیر، گوسفند، واکنش زنجیره  کلیدواژه ها:  

 09/10/1404ن: آنلایانتشار          12/09/1404ویرایش نهایی:       01/08/1404پذیرش:         17/07/1404دریافت: 

 آباد، ایران.نگین فرجی، گروه میکروبیولوژی و بهداشت مواد غذایی، دانشکده دامپزشکی، دانشگاه لرستان، خرم اطلاعات نویسنده مسئول:

Email: frjyngyn73@gmail.com  

بهداشت و بیماری های . آباد و پلدختر، استان لرستانهای شیر گوسفندان خرمدر نمونه بورنتی کوکسیلاوجوی ژنومی جست (.1404)محمود  ،محمدی ؛فرجی، نگین استناد:

  .70-62 (،1) 2، عفونی دام
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 مقدمه

عنوان به اکنونشد و  ییشناسا 19۳7بار در سال نینخست ویتب ک

از  یاریکه در بس شودیانسان و دام شناخته م انیم یمشترک یماریب

 لیدلبه یماریب نیا ییو شناسا صینقاط جهان گسترده شده است. تشخ

آن، اغلب مشکل  صیموجود در تشخ یهاو چالش رمخصوصیعلائم غ

 یبورنتلایبه نام کوکس اییباکتر یماریب نیا ۀکنندجادیاست. عامل ا

. عفونت در انسان معمولًا کندیم تیبدن فعال یهااست که درون سلول

 یماریب نی. اددهروی میموجود در هوا  یهایاستنشاق باکتر قیازطر

به دقت و توجه  گر،ید یهایماریاز ب یاریشباهت علائمش با بس لیدلبه

گرفته شود. با  دهیناد یراحتبه تواندیدارد و م ازین صیدر تشخ یشتریب

 یریشگیاست، مقابله و پ یپاتوژن قو کی یبورنتلایکه کوکسنیتوجه به ا

عنوان عامل به ی،بورنتلایکوکس(. 1) دارد یاریبس تیاز انتشار آن اهم

طور عمده در نشخوارکنندگان مانند گاو، گوسفند و بز به و،یتب ک یاصل

داران مهره یهااز گونه یاریبس تواندیم یباکتر نیاما ا شود،یم افتی

پرندگان و  ،یاهل واناتیح ،ییایوحش، پستانداران در اتیح رینظ گرید

که رائوت و همکارانش در سال  یقیآلوده کند. در تحق زیخزندگان را ن

در فرانسه  ویمورد از تب ک 477، مشخص شد که نددداانجام  2000

نشان  یآمار ۀسیرخ داده است. مقا زهیرپاستوریغ ریعلت مصرف پنبه

ثبت شده است،  ویمورد تب ک 167داد ، تع2008که در سال  دهدیم

 وعیش نیتر. بزرگبودمورد  17تنها  2000تعداد در سال  نیکه ایدرحال

نفر  4000آن  یاتفاق افتاد و ط 2007تا  2001 یزمان ۀدر باز ویتب ک

 التینشان داد که در ا 2011در سال  پژوهشی ن،یمبتلا شدند. همچن

مبتلا شدند.  ویبه تب ک ،خام ریپس از مصرف ش ،نفر 5 کا،یآمر گانیشیم

 یهاو فرآورده یمحصولات لبن شیکنترل و پا تیبر اهم هاافتهی نیا

با  میارتباط مستق .(2) کندیم دیتأک یماریاز انتقال ب یریشگیخام در پ

 ویتب ک یماریب صیدر تشخ یبهداشت نمسئولا رایب تواندیم واناتیح

به احتمال  دید، باننداشته باش تماسیها د. اما اگر با دامشاب کنندهکمک

توجه  یاز راه تنفس ویهوا و ابتلا به تب ک قیازطر یبورنتلایانتقال کوکس

لرستان،  ۀدر منطق یبورنتلایکوکس وعیش ترقیفهم دق یبرا ن،یکرد. بنابرا

 یبا موارد انسان یموجود در گاو و محصولات لبن یهاهیاست تا سو ازین

شود. با  یابیمردم ارز یخام گاو برا ریشده و خطرات مصرف ش سهیمقا

تر گسترده یمحدود است، اما بررس ویتب ک ۀدربار یاطلاعات جهان نکهیا

کند.  یماریبه درک بهتر و کنترل ب یانیکمک شا تواندیموضوع م نیا

 ۀو نحو یباکتر نیا ترقیدق ییشناسا یبرا یشتریب قاتیتحق جه،یدرنت

 تیقابل لیدلبه ویتب ک یماریب. (2) است یبه انسان ضرورانتقال آن 

 یماریب کیعنوان به ،یدام تیبالا و کنترل سخت در جمع تیسرا

سرعت به تواندیکه م شودیشناخته م وانیانسان و ح نیمشترک ب

 جادیا ییهادر انسان عفونت یماریب نی. اابدیگسترش  یدمیشکل اپبه

علت سبک هب ران،یکه اغلب بدون علائم مشخص هستند. در ا کندیم

 قوانیل ریمانند پن یمحل یو مصرف گسترده محصولات لبن یسنت یزندگ

کوزه در  ریدر خراسان و پن یمحل ۀدوغ شتر در گلستان، کر ز،یدر تبر

است.  شتریب یماریب نیخطر انتقال ا ،یغرب جانیکردستان و آذربا

 ایکم  یدهو حرارت یسنت یهامحصولات با روش نیاز ا یاریبس

باشند.  یماریانتقال ب سازنهیزم توانندیکه م شوندیم دیتول ارتحربدون

که  یدر مناطق ژهیودارد، به یدر سلامت عموم ییبالا تیمسئله اهم نیا

، این محصولات (1) است جیرا یگونه محصولات لبننیو مصرف ا دیتول

عنوان یکی از عوامل اصلی انتقال این باکتری به انسان باشند توانند بهمی

و تهدیدی برای امنیت غذایی جامعه باشند. این مطالعه با هدف اصلی 

های  شیر گوسفند با روش در نمونه  کوکسیلا بورنتیتشخیص مولکولی 

Nested-PCR آباد استان لرستان انجام شده در مناطق پلدختر و خرم

 است.

 روش کار

 های شیرآوری نمونهمعج

 1400در فصل زمستان سال  یو مقطع یفیصورت توصمطالعه که به نیا

 یهاگوسفند از شهرستان رینمونه ش 150 یآورگرفت، شامل جمع انجام

ها، ابتدا نمونه افتیدر یآباد و پلدختر در استان لرستان بود. براخرم

شدند.  یضدعفوندقت درصد به 70گوسفندان با الکل  یهاسرپستانک

 یانیم ریاز ش تریلیلیم 15شد و  ختهیدور ر ریش ییابتدا ۀقطرسپس، چند 

درون  خیها در کنار . نمونهدش یآورفالکن جمع لیاستر یهادر لوله

 یولوژیکروبیم شگاهیمخصوص قرار داده شد و به آزما یهاجعبه

 .ردیقرار گ یتا مورد بررس افتیانتقال  یپزشکدام ۀدانشکد

 شدهتعداد نمونه گرفته شهرستان

 75 خرم آباد

 75 پلدختر  

 150 جمع کل نتایج

 شده براساس منطقۀ جفرافیاییاوریهای شیر جمع( تعداد نمونه1جدول 

 از شیر  DNAاستخراج 

که شرکت فاورژن در  یاستخراج تیاز ک ر،یاز ش DNAاستخراج  یبرا



  فرجی و همکاران

(4140زمستان  -) پاییز 2، شماره  2دوره   

شرکت استفاده شد.  ۀشدارائه یهاراک، طبق دستوراست دهکر دیتول وانیتا

DNA ندیآمده تا زمان انجام فرآدستبه PCR 20 یمنف یدر دما 

و  یکارآمد لیدلروش به نیو منجمد شد. ا ینگهدار گرادیدرجه سانت

از  یکیمواد ژنت یجداساز یبرا هاشگاهیمعمولاً در آزما بالا،دقت 

 ی. نگهدارددار یاژهیو تیو اهم رودیکار ممختلف به یهانمونه

DNA تیفیبرخوردار است تا ک یادیز تیاز اهم زیمناسب ن طیدر شرا 

 یشتریبا دقت ب هاشیآزما یآن حفظ شود و در مراحل بعد یکپارچگیو 

 ..ردیگانجام 

 شدهاستخراج  DNAبررسی

، DNAاز صحت روش استخراج و سنجش غلظت  نانیاطم یبرا

دستگاه  وسیلۀبهشده، استخراج ۀنمون 10 یجذب نور یصورت تصادفبه

نسبت  نیشد. همچن یریگنانومتر اندازه 260نانودراپ در طول موج 

به نسبت DNAخلوص  زانیتا م دش نییتع 260به  280 یجذب نور

تا دقت و صحت  کندیبه ما کمک م ندایفر نیشود. ا یابیارز زین نیپروتئ

کاررفته به یهاروش یو از کارآمد میرا بسنج DNAاستخراج  جینتا

ها نمونه تیفیاز ک نانیاطم یبرا ژهیوبه ،اقدام نی. امیحاصل کن نانیاطم

 یاعتمادقابل جیبه نتا میاست تا بتوان یضرور هایریگو دقت در اندازه

 .میابیدست 

 آرسیدون پیآر معمولی و تاجسیپی

 ی( استفاده شد. برا2006و همکاران ) یسیاز روش پر ند،ایفر یدر ابتدا

در  نهیبه یهابا غلظت ازی، مواد موردنPCRاول واکنش  ۀانجام مرحل

 تریکرولیپنج م ند،ایفر نیکار رفتند. در ابه تریکرولیم 25 ییحجم نها

DNA هر واکنش حاو( نانوگرم  10 یالگوDNA  ،)تریکرولیم کیالگو 

 5/12و  (Trans2و  Trans1) کرومولاریم 25با غلظت  مریپرا هراز 

مقطر آب تریکرولیم 5.5آماده استفاده شد. سپس،  کسیمسترم تریکرولیم

 ند،ایفر یسازنهیبه یبرا، Trans-PCR ۀ. در مرحلدشبه هر نمونه اضافه 

 شیافزا نیکننده و همچنو حذف عوامل ممانعت هایکاهش آلودگ

گرفته شد  بهره PCRداون واکنش، از روش تاچ تیو حساس تیاختصاص

پژوهش،  نیآورده شده است. در ا ۳-5آن در جدول  ییکه برنامه دما

 Coxiella burnetii یبورنتلایکوکساستاندارد  یۀکنترل مثبت از سو

standard Nine Mile strain (RSA 493)  ۀکه از دانشکد 

 عنوانمقطر بهشده بود، استفاده شد و آب هیته هیدانشگاه اروم یپزشکدام

 .(4) کار رفتبه یکنترل منف

غلظت مورد در 

 هر واکنش

محصول  
PCR 

 )جفت باز(

 سکانس
/3----------/5 

 پروتکل نام پرایمر

25 

 میکرومولار

687 TATGTATCCACCGTAGCCAGTC Trans 1 Trans-

PCR CCCAACAACACCTCCTTATTC Trans 2 

203 GAGCGAACCATTGGTATCG 261F nested-

PCR CTTTAACAGCGCTTGAACGT 463R 

 .IS1111 (3)ای برای شناسایی ژن ای پلیمراز آشیانهکاررفته در روش واکنش زنجیرهپرایمرهای به) 2جدول 

 مرحله دما زمان تعداد چرخه

 سازی اولیهواسرشت 95 دقیقه 2 1

5 

 سازیواسرشت 94 ثانیه ۳0
Touchdown 

PCR 1 چسبیدن پرایمر 61-66 دقیقه 

 توسعه 72 دقیقه 1

۳5 

 سازیواسرشت 94 ثانیه0 ۳

Normal PCR 
 چسبیدن پرایمر 61 ثانیه ۳0

 توسعه 72 دقیقه 1

 توسعۀ نهایی 72 دقیقه 10 1

 .IS1111 (3)برای شناسایی ژن  PCRهای دمایی برنامه و سیکل  )3جدول 

 Nested-PCRمرحلۀ 

و همکاران  یسیروش پر ،یاانهیآش مرازیپل یارهیانجام واکنش زنج یبرا

 46۳Rو  261F یمرهایدوم، از پرا ۀمرحل PCRکار گرفته شد. در به

 ییدما ۀجز برنامهگرها بواکنش بیازجمله ترک طیشرا ی. تمامدشاستفاده 

 ولاز محص تریکرولیم 2.5تفاوت که  نیاول بود، اما با ا ۀمشابه مرحل

PCR یعنوان الگواول به ۀمرحل DNA به  1نسبت استفاده شد که به

 یدر هر سر ن،ی. همچندشو به مخلوط واکنش اضافه  قیرق 100

دوم  ۀکار گرفته شدند. در مرحلبه یمثبت و منف یهاکنترل ها،شیآزما

PCR یعنیشد؛  قیرق 100به  1نسبت اول به ۀمحصول مرحل ،یاانهیآش 

 یحل شد. تمام مقطرآب تریکرولیم 99در  PCRاز محصول  تریکرولیم 1

و  یزمان ۀو برنام PCR یگرهاواکنش بیازجمله ترک ،مرحله نیا طیشرا

 .دشاجرا  4براساس جدول  ییدما

 مرحله  (C°)دما زمان هاتعداد چرخه

 سازی اولیهواسرشت 94 دقیقه ۳ 1

۳5 

 سازیواسرشت 94 ثانیه ۳0

 چسبیدن پرایمر 54 ثانیه 45

 توسعه 72 دقیقه 1

 توسعۀ نهایی 72 دقیقه 10 1
 .IS1111 (3)ای جهت شناسایی ژن های دمایی واکنش پلیمراز آشیانه( برنامه و سیکل4جدول 

 ها و بحثیافته

 در شیر گاو Touchdown Nested-PCRنتایج آزمایش  
درصد( ازنظر  66/2نمونه ) 4نمونه شیر  150در این مطالعه از مجموع 
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(. نتایج براساس مناطق 1وجود کوکسیلابورنتی مثبت بود. )جدول 

 دهد. موردمطالعه در استان لرستان را نشان می

 جمع کل نتایج پلدختر آبادخرم شهرستان

 150 75 75 تعداد نمونه

 درصد 66/2 66/2 درصد 66/2 تعداد مثبت

 

 
 شیر گاو Nested-PCR: آزمایش 1شکل 

 5های مثبت، چاهک نمونه 4و  3، 2، 1های جفت بازی(، چاهک 50مارکر ) Mچاهک 

 کنترل منفی. 6کنترل مثبت، چاهک 

در شیر  Touchdown Nested-PCRنتایج آزمایش 

 گوسفند براساس منطقۀ جغرافیایی

آباد و پلدختر انجام از مناطق خرم رینمونه ش 150 یکه بررو یادر مطالعه

نشان  قیتحق نیا جینمونه آلوده بودند. نتا 4 شد، مشخص شد که تنها

 ییایجغراف ۀو نوع منطق ریش یآلودگ زانیم نیب یداد که تفاوت معنادار

که  دیرس جهینت نیبه ا توانیم ن،یدر استان لرستان وجود ندارد. بنابرا

از  یعفونت ناش زانیبر م یتوجهقابل ریتأث ییایجغراف تیموقع

استان ندارد.  نیدر گوسفندان ا ریش قیو انتقال آن ازطر یبورنتلایکوکس

تا علل  ندشو یبررس دیبا زین یگریکه عوامل د دهدینشان م هاافتهی نیا

 شوند. ییشناسا یآلودگ یاصل

 بحث

انسان و  نیکه ب یبازگشتنوظهور و درحال یماریعنوان ببه ویتب ک

 یبه موضوع رانیازجمله ا ،از کشورها یاریاست، در بس مشترک وانیح

افراد شاغل در  یکه اغلب برا یماریب نیشده است. ا لیتبد یجد

 شود،یم دهید شتریها بو محصولات آن واناتیمرتبط با ح یهاحوزه

 قیو انتقال ازطر طیدر بقا در مح زایماریعامل ب یبالا ییاتوان لیدلبه

امروزه  ل،یدل نیآلوده کند. به هم زیافراد جامعه را ن ریسا تواندیهوا، م

و سلامت انسان  یمهم بهداشت عموم یهااز چالش یکیعنوان به

  .(6، 5) شودیمحسوب م

 یماریب نیدارد و ا وعیدر زمان ش یبر سلامت عموم زیادی ریتأث ویتب ک

 یماریب نیا وعی. معمولاً ششودیاز نقاط مختلف جهان گزارش م پیاپی

رخ  یصورت بومو به شودیمحدود م یخاص ییایبه مناطق جغراف

در  ی،ن باکتریانتشار ا یمنابع اصل شی. گوسفند، بز، گاو و گاومدهدیم

 ییشناسا یرو، برانی. ازاشوندیشده شناخته مثبت یهاوعیاز ش یاریبس

 یهاانسان، بهتر است از روش یماریبا ب یباکتر نیارتباط ا دییمنبع و تأ

 استفاده شود. یبورنتلایکوکس یهاگونه یسازپیژنوت

 رانیا واناتیدر ح ویاند که تب کنشان داده یو مولکول یمطالعات سرولوژ

 یماریب نی. نقش مهم نشخوارکنندگان در انتقال اشودیم دهیوضوح دبه

 ر،یش قیازطر یبورنتلایکوکس یکاملاً مشخص است و دفع باکتر

، اطلاعات این دارد. با وجودهمراه خام گاو به ریرا در مصرف ش یخطرات

. با توجه ستیدر دسترس ن ریاز مصرف پن یخطر ناش یابیارز یبرا یفکا

 دیتول ندایمختلف و فر یدر برابر دماها یبورنتلایکوکس یبه مقاومت بالا

 ایخام  ریاز ش شدههیته ریگفت که مصرف پن توانیم رها،یپن یو فرآور

موضوع  نیها شود. امنجربه عفونت در انسان تواندیم زهیرپاستوریغ

 نیمرتبط با مصرف ا یاهاست تا خطر یشتریب یبررس ازمندین

از عفونت با  یریشگید. پشومشخص  یترقیطور دقمحصولات به

از  نانیو اطم یمحصولات لبن دیتول ندایبر فر قیکنترل و نظارت دق

 .(8. 7) خطرات کمک کند نیبه کاهش ا تواندیم ریبودن ش زهیپاستور

در  یآلودگ زانیم ران،یشده در نقاط مختلف اانجام یهایدر بررس

مناطق خاص،  یبود. در برخ ریدرصد متغ 48تا  0 نیب ریش یهانمونه

 ،یغرب جانیدر مرکز، جهرم در جنوب، آذربا یاریمانند چهارمحال و بخت

 بیها به ترتدرصد نیغرب، اغرب و خوزستان در جنوببناب در شمال

 یقاتیتحق ن،یدرصد گزارش شده است. همچن 1/1و  26، 9/16، 11، 2/6

 Nested-PCRبا استفاده از روش  2020و همکاران در سال  یکه خادم

و  6/7 بیگوسفند و بز به ترت ریدر ش ی، نشان داد که آلودگنددداانجام 

 یآلودگ زانیم یتنوع بالا ۀدهندها نشانداده نیدرصد بوده است. ا 6/16

 یهایبررس تیاست و اهم ریو انواع مختلف ش ختلفدر مناطق م

 . (11-9. 7) سازدیبرجسته م نهیزم نیرا در ا ترقیتر و دقگسترده

در شیر  کوکسیلا بورنتیشده در جهان میزان شیوع طبق مطالعات انجام

ای . در مطالعه(12)درصد گزارش شده است  PCR  6/56گاو با روش 

گلۀ  2۳نمونه شیر از  400درصد از  5/۳که در کشور ترکیه انجام شد، 

. در مطالعۀ (1۳)مثبت گزارش شد   کوکسیلابورنتیگوسفند برای 

نمونه شیر،  21در ایالات متحده انجام شد، از  2010دیگری که در سال 

ایج . همچنین نت(14)مثبت گزارش شد   کوکسیلابورنتینمونه برای  9
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درصد(،  4، از ترکیه )Nested-PCRمشابهی در شیر گوسفند به روش 

درصد( گزارش  22درصد( و اسپانیا ) 19درصد(، فرانسه ) 4مجارستان )

 .(15)شده است 

شده در شیوع تواند برای تفاوت گزارشترین دلایلی که میمهم

در در محصولات لبنی مناطق مختلف جهان آورد، تنوع   کوکسیلابورنتی

آب و هوا و مناطق جغرافیایی، نحوۀ بررسی، نوع و تعداد نمونۀ 

 . (19-16)گیری انجام شده است موردمطالعه و فصلی که نمونه

نمونه شیر  ۳59در سوئد انجام شد  از  2007ای که در سال طبق مطالعه

درصد( به  4/7نمونه ) 17های تولید پنیر، شده از کارخانهآوریگاو جمع

انجام  201۳ای که از سال . مطالعه(20)آلوده بودند    یلابورنتیکوکس

زنده را در محصولات لبنی )پنیر و شیر   کوکسیلا بورنتیشد، 

 . (21)جداسازی کردند  Nested-PCRغیرپاستوریزه( به روش 

تواند به این دلیل ها میدر گله کوکسیلابورنتی  DNAتشخیص ندادن  

باشد که ارکانیسم برای مدت محدودی، پس از زایمان، در شیر حیوانات 

ها ممکن منفی بودن نمونه PCRشود، به عبارت دیگر، عفونی دفع می

دفع ارگانیسم در زمان بدون کوکسیلابورنتیعلت عفونت قبلی با است به

ها، گیری از گلهدر زمان نمونه گیری باشد. همچنین ممکن است کهنمونه

ها غیراز پستان مستقر شده باشد. با این حال، ادامۀ باکتری در سایر ارگان

 کوکسیلابورنتی DNAها در درازمدت برای تشخیص پایش این گله

 مفید است.

با توجه به اینکه شیر موردبررسی در این مطالعه فقط از گاو گرفته شده، 

 ضر با مطالعات دیگران مشکل است:مقایسۀ نتایج مطالعۀ حا

های شیر موردآزمایش در این مطالعه با توجه به اینکه تعداد نمونه

های گاو کم است؛ همین علت منظور تخمین شیوع عفونت در گلهبه

ازحد واقعی شیوع عفونت شود. در مطالعه ممکن است باعث تخمین بیش

های گله وجوی ژنومی کوکسیلابورنتی درهدف اصلی فقط جست

موردمطالعه بوده، نه شیوع عفونت کوکسیلابورنتی. با این حال، شیوع 

در سایر کشورها  PCRوسیلۀ عفونت کوکسیلابورنتی در شیر مخزن به

( در کشور 2007ای که فرتز و همکاران )نیز بررسی شده است. در مطالعه

( در هلند روی شیر 2012سوئیس و همچنین واندن بروم و همکاران )

( در استان 2010انجام دادند، مشابه مطالعۀ رحیمی و همکاران )

 PCRهای گوسفند در آزمایش یک از گلهچهارمحال و بختیاری، هیچ

 22ای که در ایالت باسک اسپانیا انجام شد، مثبت نبود. هرچند در مطالعه

مثبت بود. در مطالعۀ  PCRهای گوسفند در آزمایش درصد شیر گله

اند. در نمونۀ شیر بزها مثبت نبوده ۳9یک از س، هیچدیگری در سوئی

( در استان چهار محال و 2010ایران در مطالعۀ رحیمی و همکاران )

مثبت  PCRگلۀ بز با  20نمونه شیر مخزنی  56بختیاری، فقط یکی از 

ترند و به تب کیو حساسرسد بزها نسبتبود. با این حال، به نظر می

توانند نقش بیشتری در بوده و می بورنتیکوکسیلاتری از مخزن مهم

انتشار بیماری ایفا کنند. درنهایت با توجه به اینکه در این مطالعه 

توان مقایسه ازنظر نوع اند و نمیهای مختلف حیوانانی مطالعه نشدهگونه

های کوکسیلابورنتی در گله DNAدام انجام داد، ولی مهم این است که 

. در مطالعۀ (25-22)داده شده است مشکوک به تب کیو تشخیص 

های نمونه شیر تانک 120(، از مجموع 2017اعتمادفر و همکاران )

نمونه  Nested-PCR ،9ذخیرشدۀ شیر خام گاو و غیرپاستوریزه به روش 

 .(26)مثبت بودند  کوکسیلابورنتیدرصد( ازنظر  7/5)

به  تواندیمناطق مختلف م ریدر ش یبورنتلایکوکس وعیتفاوت در ش

 یهاروش ،ییایجغراف تیفصل و موقع زبان،یمانند نوع م یعوامل متعدد

 ییداشته باشد. در گاوها یبستگ یریگنمونه ۀو نوع و نحو ،یشگاهیآزما

دفع  ریش قیطور عمده ازطربه یباکتر نیندارند، ا ینیکه علائم بال

متناوب رخ صورت د و بهیابها ادامه ممکن است ماه ندایفر نیو ا شودیم

 نیبماند. به هم یباق طیدر مح سمیارگان نیا شودیدهد، که باعث م

عنوان منبع به توانندیم ،دهندینشان نم یکه علائم ییگاوها ل،یدل

 زیمختلف ن یهافصل ن،یعمل کنند. همچن یماریانتقال ب یپنهان

 یبگذارند. برا ریتاث واناتیدر ح یبورنتلایکوکسعفونت  وعیش بر توانندیم

در فصل زمستان گزارش شده  ویاز موارد تب ک یاری، در ژاپن بسنمونه

در تابستان و در  شتریب یماریب نیا وعیکه در آلمان شیاست، درحال

 طیکه شرا دهدینشان م نیمشاهده شده است. ا زییقبرس در فصل پا

 فایا یماریب نیا وعیدر انتقال و ش ینقش مهم توانندیم یو زمان یطیمح

 کنند.

های شیر (، نمونه201۳شدۀ استین و همکاران )براساس پژوهش انجام

تا  1*210را بین  کوکسیلابورنتیغلظت ژنومی  ،1Comبز، براساس ژن 
لیتر تخمین زده شده است. در میلی کوکسیلابورنتیباکتری  1*610

، IS1111های شیر گاو براساس ژن که این غلظت در نمونهدرحالی
تخمین زده شده است. بنابراین یکی از دلایل اختلاف  1*410تا  1*101

توان انتخاب نوع ژن می کوکسیلابورنتیبین میزان آلودگی و شیوع 

 .(27)شده باشد شده و نوع دام یا حیوان مطالعههدف در مطالعات انجام

بقا و  ییاسپور، توانابه فرم شبه لیتبد تیقابل لیدلبه یبورنتلایکوکس

مانند  یسنت یمحصولات لبن دیتول ندای. در فر(28) دارد ییمقاومت بالا
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 ن،ی. بنابراشودیاستفاده نم ونیزاسیو پاستور یدهمعمولاً از حرارت ر،یپن

 لاتو محصو ریمصرف ش قیبه انسان ازطر یبورنتلایخطر انتقال کوکس

 نیگرفته شود. ا دهیناد دینبا ،یسنت یرهایمانند پن زهیپاستورریغ یلبن

در  یبهداشت یهابه روش یبندیپا یبالا تیاهم ۀدهندموضوع نشان

کنندگان است تا از سلامت مصرف یلبن یهاو مصرف فرآورده هیته

 حفاظت شود.

 گیرینتیجه

در  یدیکل یگوسفند نقش ریاز آن است که ش یها حاکپژوهش جینتا 

 فایدر استان لرستان ا ویتب ک ای یبورنت لایکوکس یماریگسترش ب

از  یکیعنوان به تواندیم ریش نیگوسفند، ا ریش یآلودگ دیی. با تأکندیم

منطقه شناخته شود.  نیبه انسان در ا یماریب نیمنابع انتقال ا نیترمهم

 یبرا ییراهکارها نیتر و تدوجامع قاتیضرورت انجام تحق هاافتهی نیا

تا از  سازدیدر مناطق مختلف کشور را روشن م یسطح آلودگ یابیارز

، براینابن. ردیصورت گ یو کنترل مؤثر یریشگیپ یماریب نیگسترش ا

و کاهش  تیریمد یموقع برابه ۀرانیشگیتر و اقدامات پمطالعات گسترده

 .رسدیبه نظر م یضرور یامر یخطرات احتمال

 تقدیر و تشکر

آوری خاطر جمعهمکاران، بهنویسندگان از دانشگاه لرستان و  

 کنند.های این تحقیق، تشکر و قدردانی مینمونه
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